Table S1. Promoter sequences

Promoter

Sequence (5'-3")

pYAO (AT4G05410)

pHEE2E-TRI
(Addgene:71288)

PSCR (AT3G54220)

gatgggaaattcattgaaaaccctaaacccaaatcaacagetgcaattcaaaaggggactaattgacaaacaaaaattgataacaaata

gaggtagggggoagagtttcgtacgcgacaatgagattgagcetcttgaggacttgtgaagttgecaacgcacgagtgagtgacactggt
cggtttgtgagecgtaacaacgtagttccatgagctcatcttectettetttgtcteccagggaatttgagttcgactttctacgegagggeect
cgaggaagcttctagatttctgaatcgagctttcggaattttaacatagagaagttagagagagaatgaaaagecaaaggaggcegaaa

atcgaacaaggaagaagaaagacaactttcgacaaagactggtcggteggttttggtagacaattgaaattagatggatggtecggttc
ggtatactataagattaaaaacagttttaaattcagctaaaccgaactcatttgattttattaaaccggaatcatccgattcgagtttgtaaaa
aataccgaaattgaaaacactaaacaaaaactgtattaaactgttactgaaataagagaatctcccaatteggtttacgtactactcttcag

aaatcagaaccaaaaattcagaaatcggattgaaccaaacttaaattgacggtccggttagtcttcggcetctacaaattaaaggceccaagt
ttctgctttaaaagaacgaaatagttaatgggcetcaaaccatagaccaggtaagtcatgggcttggttagtccgggtcaacceggtagac
ccgattcctgaagaaaacctagtggaaggtttaaagttgtaaactttccgaccaaataaacaaaatcegttttccagcettettccgtegecact
aaaccctgaggctaaacctagacgagtcaaagtgtaaaatcgttaaaccctaagagggagtgagagagagaagaatgaagtacaaca

acgagaagaagaaaggagtcgag

gaataaaagcatttgcgtttggtttatcattgegtttatacaaggacagagatccactgagcetggaatagettaaaaccattatcagaacaa

aataaaccattttttgttaagaatcagagcatagtaaacaacagaaacaacctaagagaggtaacttgtccaagaagatagctaattatat

ctattttataaaagttatcatagtttgtaagtcacaaaagatgcaaataacagagaaactaggagacttgagaatatacattcttgtatatttg
tattcgagattgtgaaaatttgaccataagtttaaattcttaaaaagatatatctgatctaggtgatggttatagactgtaattttaccacatgtt
taatgatggatagtgacacacatgacacatcgacaacactatagcatcttatttagattacaacatgaaatttttctgtaatacatgtctttgta
cataatttaaaagtaattcctaagaaatatatttatacaaggagtttaaagaaaacatagcataaagttcaatgagtagtaaaaaccatata

cagtatatagcataaagttcaatgagtttattacaaaagcattggttcactttctgtaacacgacgttaaaccttcgtctccaataggagegcet
actgattcaacatgccaatatatactaaatacgtttctacagtcaaatgctttaacgtttcatgattaagtgactatttaccgtcaatcctttccca
ttccteccactaatccaactttttaattactcttaaatcaccactaagcetagtaacgcectatcatgaattagcetctactaaatctagcaacctttca
aatttgcagtattgcaggtgtctctgtgtctttaaaatagttgecttatgatttcttcggtttcaagatgatcaaatagttatagatttcatgetca
cacatgctcattagatgtgtacatactttacttacccaaatctattttctcgcaaagattttgatggtaaagcetgatttggttctattgaactaaat
caaacgagtttcagactgagtgattctaatccggeccattageccctaaacagacccactaattacgcagcettttaatagagtaattacacct
agtttacccactaaaccactaagcactaattatctcacaatctaatgagcttecctcgtaattacttgggctttcactctaccatttatttgtaaca
gtcaagtctctactgtctctatataaactctctaaagttaacacacaattctcatcacaaacaaatcaaccaaagcaacttctactctttcttettt
cgaccttatcaatctgttgagaa

aattttgaatccattctcaaagctttgccaatctgegttcgaaattcgaaaaccctaacgactttggagattcaaattgagcecaaatctctatg
aaaagtggaaatttacctggaagtccgattgagaggagaggattgaccggagagagaccggagaaagatgggagtgaaggagaag
agattgggagacgaagagtaaccggacggcgagaagacgaggaaggtaatcggagtgatgeggtggaggoaagagcetgatttga
gagaagacatactccagactctgctcacggaatctgtaggagtcgecattgecatggacattggaatcgecattagattgtgatectetge
aacaaagcggattttgctggtgttgaatggataagggatagaggaagaggactttgtttatcagaaaccttttgatgggccttaatgggoc
ctataaactgtaactctgtagcgctttgccaacaagagactttttaaggtttttgttgccaaacagatatttgeatttgggctatgtaatgttag
aattattttataatgtatgctattgctagatattgtttaagtgcatttgtgatttacaaacatttcatttttattttggttttaatgagcatttctattat
agagactttgatgttaataaatggtgtictaagatatattaaaatattttatatactttcttaaaattggataaattttgggaaaatccttaatatc
agttaaattgaagataaagagtattaaaaaaaactatgtagtaaaatacatttcacattttttgtgtataatagtacatggtattcgttaagat
cactcaaaaattaacaaattaagtctaaaagggcagaaaagactattcaaatatggacttggagaaagacattcagctttttacgctgaga
aactttcatattgagccgtgtgtttgtgttgtgaagagaagtaataaaaaataatttgaagtgaaaaaggagaagaaaaaataagatcgt
agaaagcgtggatgetttcttcttgggttcactgccatgegattattaaattggecatggggctagtgtttgacgtacaaaagtctaaaaatt
gtcagtcaaacaggtccaaaactttgtaagaaaaataatataataatagcaaattttctaaaaattgttaaaaaaagaacaaaagggaaa
agatgaggatgcagatgaaagcaaaatgtcaaacactagtttcagattttatcgggaactgggotttgacagttggtgtatgtatgtaatg
gcctetcatcaaaacatgtgceatctttttecttttttgttatttactgttttagetctacgtcttgtccaattectectcaagtaaaatgectttaatatg




pDMS3 (AT3G49250)

pCLV3 (AT2G27250)

atactaatatacaaggggactaatgctttttcecttttcttatecttgttttgtctaaatctttacttggattectttatttttctectctetttagattag
tacggtttaaggaataccatctttctaattttagcacaaaattgcaagttggtgcecccatcttagtaagcacatcgtaccacactttgattgtgt
gagagacttcttcatcccatctctcataccaaacctaaatcaaatgactagtggtgcaacctgetgactccatatgaccataactaataaatc

ggtttatgaatccaactcatgtagcetctatagaatagaaacccattcatttcacataatgaactgaatctgacattttatttacatcatttactact
caattttgtaattagcaagatcatctttttcattattcaacaattttgatattccataatttattaactttgtcatacatcataatattctgaaattttg

ttatatattgtaccggttccacgaaatagagctctattattatagaccaaacaaacaaaatattatcttcttgtggttagttcgagagagaggt
caagaagaaacgaaatggatcggcaaacggaagacgtcaaacacacaacgacgaacattttccgatcacccacctaatctctteccatttt
tattatttttcaaaactcaaattaattaagaagaaaaaaacagaaacagagagagaaagagttaagatgaatagagatagaaagagtca
ttaaatgtacgaagcgacattcacaataattcgaaaggtggaagacgacttagatacggccaggcttcactgtectectegtectectcaat

tacccctaacccectttttccgggatteatctccaacccacatecttccaaattetcacceectcactgagtttttgetttttctectcateggagate

gtgaagacgatcaagtaatttaagaatcccaccattgataaaagagtctagcettttctactaccaaacctttttetgtttggaaattttcgatttt
ggatttaacccttttcttaccttatttataaccatgcaatctcacgaccaacaacccttcaatctec

accgataaaatgaaaatcattaacggagtcacgtggggttcggttaaacgcecgttaagtgtttttacgaagttcacgaggtttctacttttgt
cttctcttattttaacgccaategcectttatttccatttgttataaagtcttctgacatttgtaatgatcgaattctgtatttacatatttgttatatect
atataaaatattatttgactttttcttaaattttgtggacttgtggacctattatgtttacatatttttgatgagaagatgcecatatttcgaatatat
atgtactagtgtaatctgaggaaattcaagttgaagccaatacatactttggaatttatatatttaaaaacaaaaaaaaactatattctataaa
taaatttacttatttactaattagtttgataaaattcagtttttaataatacttttatttgtatggttaaatatgctacttaacaaaatatttttaaata
tatatattcatgagatttatccttectttatatcgagcttaaaataaactattggtcacatgcatataatatgcatttatacataaagttctgattta
tatgattaacattggtaacatgagtttagaagcaatatttatccgacacattttaaagaatgaacgaaaaatttaaaggtttcattcgtttagg
tatacatacagaatttactcaagaactacaaaactttgatattaaaatatcaaatgatgccgatcatttgtcttaagatgtaaattaaaagaga
gaaaaaaaaacacaaaaatgaaaatgtgcagttgttttaataacggcgacctaactttctttatgaggacccaagacctacaccacctcca
aaattggaccacctttcgatttcactactcattgagagtctcatacatccacacgagtagctaaactatttttttttaagcataaacaaagetgg
aattcattttttttttctttctaatgtaatcaaagcttaaattcaacattccttataaaatatgttataaatgataatgtttaggcaaaaacataaca
tcatgtcacatgatttttttttaatagaaaaccagtacggcgttcgacaatatcgatacacagagtegttttcctaacgaacctaacgcatgac
acagaactagttgaatttgtaagataaaaactggtttgacatgtatcggtatcgaactcaaatacgagaaattacctctggttegggotttttte
attatcaaactaatatgctacaaagtgagaaagtcaggctcagaaggaggtatgaagcacaaageccacttggaatctccgaagattatt
gggccttaaataaggccagaaaatataattgaatgataaaaggaaacttttcttacatttttggcaaaatacgttecttttattattggtgtatt
ttaatttagtttaattacttcacaacaattggctgtttttctccagaagaacactaaagacaaaaattaaaccctcacactcacagagaccgga
gaagaagcagagagaaagagagagagagagattcaccggtgataacattgaagcagaaagattctccggtgataacattgaagetga
ggagca

cggattatccataataaaaacaaaactagatacattttctaagtacattaacacataagaatatcatttttgtactaccaaaaaaaaagtaaa
aacttatgtccatggtattattataattggtggtaaatcagtaaattagttgttagcaaaaaaataaaatttagttaaaaagtagtggcacctt
attggcccaaaagagtaacgaagcaaaacggaatctgaaaactgttaaaacttaaaagaatagataattgagatataatatcgtatgatc
ggacggctgtgatctgatgecatcggatgggcacgtgtcagaagtgtactccaggtatcattcetctetgectcatgacatcagecgatggt
accctegatacggegecggcaaggctcatataatccattcaatttatgttttttctgetagcaaatagatttgecattgatttgatactctcaata
atattatccgattaaggtatcatccatattgttcaatataatttaagcatataactgtttccagattaaacaatataatttataagagcaactgta
atactttactttaaaagttttcaaatcagaatctcttttctttttctacaaatctggaaacaatttaatccatattgtttttgttttttttaccttctcata
tttagatgctatttattattgtgacacaagcttagtttaatttcttgttggttacatttttttttctaaatacacaaatattatatgtttaatattatttc
acacatttcttagaagaaatctaaatacatgaaattatatttattaaaaagaagtctaaactatatatgtatttaaatggaattttaaatatggg
tagtaatatagaaacaccattgatatattagagtatgtgccggtgccgtatacatactgttgtattatagtaacctatatatggtatacctagt
caatgtgtacggtatttttcatatgtattagttgtgaacctccacagcatgttagacttaggaattaattataactgaaccagaactttgagtct
aattatacccctgecgttttatacaactttgaatattgattccagtggctaatttaaataagttaaaggaaacaaaaactgcaagtaagtgaa
aaatacacaattgtaagtaaatgttagatatttaatttatttatagctaaatcatgaacaagttcgtataagatctagatatatgtaccatatac
cttttctatgcccactatatatacttactacacataatatataaaccaaccaaaatatttgaatagttaataactatgatacacgtttaggacaa




PRPS5A(AT3G11940)

pUBQI10(AT4G05320)

ataaaattaaaaaataggagatcccatttctcgececttgtaggcettacgctataaattggactgtceeccttcetcatttcattaccaaagtaaag
aacagtttctatatttctctctttatctctctcactcagtcactttctctctaaaa

ccataatcgtgagtagatatattactcaacttttgattcgctatttgcagtgcacctgtggcgttcatcacatcttttgtgacactgtttgeactg
gtcattgctattacaaaggaccttcctgatgttgaaggagatcgaaagtaagtaactgcacgcataaccattttctttcegetetttggetcaa
tccatttgacagtcaaagacaatgtttaaccagctccgtttgatatattgtctttatgtgtttgttcaagcatgtttagttaatcatgectttgatt
gatcttgaataggttccaaatatcaaccctggceaacaaaacttggagtgagaaacattgcattecteggttetggacttetgctagtaaatta
tgtttcagccatatcactagcetttctacatgectcaggtgaattcatctatttccgtettaactatttcggttaattaaagcacgaacaccattact
gcatgtagaagcttgataaactatcgccaccaatttatttttgttgegatattgttactttcctcagtatgcagcetttgaaaagaccaaccctett
atcctttaacaatgaacaggtttttagaggtagcttgatgattcctgcacatgtgatcttggcettcaggcttaattttccaggtaaagcattatg
agatactcttatatctcttacatacttttgagataatgcacaagaacttcataactatatgctttagtttctgeatttgacactgccaaattcatta
atctctaatatctttgttgttgatctttggtagacatgggtactagaaaaagcaaactacaccaaggtaaaatacttttgtacaaacataaact
cgttatcacggaacatcaatggagtgtatatctaacggagtgtagaaacatttgattattgcaggaagctatctcaggatattatcggtttat
atggaatctcttctacgcagagtatctgttattccecttectctagcetttcaatttcatggtgaggatatgcagttttctttgtatatcattettette
ttctttgtagettggagtcaaaatcggttecttcatgtacatacatcaaggatatgtecttctgaatttttatatcttgcaataaaaatgcettgtac
caattgaaacaccagctttttgagttctatgatcactgacttggttctaaccaaaaaaaaaaaaatgtttaatttacatatctaaaagtaggttt
agggaaacctaaacagtaaaatatttgtatattattcgaatttcactcatcataaaaacttaaattgcaccataaaattttgttttactattaatg
atgtaatttgtgtaacttaagataaaaataatattccgtaagttaaccggctaaaaccacgtataaaccagggaacctgttaaaccggttctt
tactggataaagaaatgaaagcccatgtagacagctccattagagcccaaaccctaaatttctcatctatataaaaggagtgacattaggg
tttttgttcgtcctettaaagcettetegttttetetgecgtcetetctcattcgegegacgeaaacgatcttcaggtgatcttetttctccaaatectet
ctcataactctgatttcgtacttgtgtatttgagctcacgctctgtttctctcaccacagecg

agtctagctcaacagagcttttaacccaaattggtacaatagaatacaactttagatcataattctcaaaagaaagagattccttagctattct
atctgccactecatttecttcteggcettgtatgcacaagceataaaatcctcaaacttgctaagtagatactttatgtcttggataattggattga
gacttgacaagcataactttcatgtaaccaaagacacaagttgctgagaatccacctcaaaaatgatcttcctataattgaatcgggataat
gacagcacagcccatctaagagcectecacttctacttccageacgcttcttacttttaccacagcetcttgcacctaaccataacaccttecctgt
atgatcgcgaagcacccaccctaagccacattttaatecttetgttggecatgecccatcaaagttgcacttaacccaagattgtggtggag
cttcccatgtttctegtetgtcccgacggtgttgtgattggtectttecttacattctgagectctttecttctaatccacteatetgeatettettgt
gtccttactaatacctcattggttccaaattecctecctttaageaccagetegtttetgttcttccacagectcccaagtatccaagggactaaa
gcctccacattettcagatcaggatattcttgtttaagatgttgaactctatggaggtttgtatgaactgatgatctaggaccggataagttec
cttcttcatagcgaacttattcaaagaatgttttgtgtatcattctigttacattgttattaatgaaaaaatattattggtcattggactgaacacg
agtgttaaatatggaccaggccccaaataagatccattgatatatgaattaaataacaagaataaatcgagtcaccaaaccacttgecttttt
taacgagacttgttcaccaacttgatacaaaagtcattatcctatgcaaatcaataatcatacaaaaatatccaataacactaaaaaattaaa
agaaatggataatttcacaatatgttatacgataaagaagttacttttccaagaaattcactgattttataagcccacttgcattagataaatg
gcaaaaaaaaacaaaaaggaaaagaaataaagcacgaagaattctagaaaatacgaaatacgcttcaatgcagtgggacccacggtt
caattattgccaattttcagctccaccgtatatttaaaaaataaaacgataatgctaaaaaaatataaatcgtaacgatcgttaaatctcaacg
gctggatcttatgacgaccgttagaaattgtggttgtcgacgagtcagtaataaacggegtcaaagtggttgcagecggcacacacgagt
cgtgtttatcaactcaaagcacaaatacttttcctcaacctaaaaataaggcaattagccaaaaacaactttgegtgtaaacaacgcetcaata
cacgtgtcattttattattagctattgcttcaccgecttagcetttctegtgacctagtegtectegtcettttettettcttcttctataaaacaatacce
aaagagctcttcttcttcacaattcagatttcaatttctcaaaatcttaaaaactttctctcaattetctctaccgtgatcaaggtaaatttetgtgt
tecttattctctcaaaatcttegattttgttttcgttcgatcccaatttcgtatatgttctttggtttagattetgttaatcttagatcgaagacgattt
tctgggtttgatcgttagatatcatcttaattctcgattagggtttcatagatatcatecgatttgttcaaataatttgagttttgtcgaataatta
ctcttcgatttgtgatttctatctagatctggtgttagtttctagtttgtgcgatcgaatttgtcgattaatctgagtttttctgattaacag




Table S2. Primer sequences

Primer

Sequence (5'-3")

PYAO FWD
PYAO REV

pHEE2E-TRI FWD

pHEE2E-TRI REV
pSCR FWD
PSCR REV
pDMS3 FWD
pDMS3 REV
pCLV3 FWD
pCLV3 REV
pRPS5a FWD
pRPS5a REV
pUBQ10 FWD
pUBQI10 REV
trbcS-E9 FWD
trbcS-E9 REV
tHSP18.2 FWD
tHSP18.2 REV

gaggcgcgcecacgegtgatgggaaattcattgaaaacce
ccaaccatggacgcgtctcgactcctttcttcttcteg
gaggcgcgccacgcgtgaataaaagceatttgegtttg
ccaaccatggacgcgtttctcaacagattgataaggtc
gaggcgcgcecacgcegtaattttgaatccattctcaaa
ccaaccatggacgcgtggagattgaagggtigttge
gaggcgcgcecacgegtaccgataaaatgaaaatcattaac
ccaaccatggacgcgttgctcctcagcttcaatgttate
gaggcgcgccacgcegteggattatccataataaaaacaaaac
ccaaccatggacgcgtttttagagagaaagtgactgagtg
gaggcgcgccacgegtccataatcgtgagtagatatattactcaac
ccaaccatggacgcgtcggctgtgotgagagaaacag
ccaaccatggacgcgtctgttaatcagaaaaactcag
cctcgaggcegegecacgcegtagtctagetcaacagaget
geggecegecaccgeggtggagagctttegttegtatcateg
agtgtcgtgctccaccatgttgggttgtcaatcaattggcaagtc
geggecgecaccgeggtgoatatgaagatgaagatgaaa
agtgtcgtgctccaccatgttggcttatctttaatcatattec




Table S3. Terminator sequences

Terminator sequence

Sequence (5'-3")

trbcS-E9
(Addgene:71288)

tHSP18.2 (At5G59720)

agagctttcgttcgtatcatcggtttcgacaacgttcgtcaagttcaatgceatcagtttcattgegcacacaccagaatcctactga
gtttgagtattatggcattgggaaaactgtttttcttgtaccatttgttgtgcttgtaatttactgtgttttttattcggttttcgctateg
aactgtgaaatggaaatggatggagaagagttaatgaatgatatggtccttttgttcattctcaaattaatattatttgttttttctet
tatttgttgtgtettgaatttgaaattataagagatatgcaaacattttgttttgagtaaaaatgtgtcaaategtggectctaatga
ccgaagttaatatgaggagtaaaacacttgtagttgtaccattatgcttattcactaggcaacaaatatattttcagacctagaaa
agctgcaaatgttactgaatacaagtatgtectcttgtgttttagacatttatgaactttectttatgtaattttccagaatecttgtca
gattctaatcattgctttataattatagttatactcatggatttgtagttgagtatgaaaatattttttaatgcattttatgacttgecaa
ttgattgacaac

atatgaagatgaagatgaaatatttggtgtgtcaaataaaaagcttgtgtgcttaagtttgtgtttttttcttgegcttgttgtgttat
gaatttgtggctttttctaatattaaatgaatgtaagatctcattataatgaataaacaaatgtttctataatccattgtgaatgtttt
gttggatctctictgcagcatataactactgtatgtgctatggtatggactatggaatatgattaaagataag




